


Nb : En 2019

43% en 1ère

24% en 2ème
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҇

Fédération N°Dpt Département 2023 2024 2025 ൈ

Basse-Normandie

14 CALVADOS 1 441

4 249

1 373

4047

1 284

430050 MANCHE 893 861 827

61 ORNE 1 915 1 813 1 835
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Afin de permettre de mener à bien le projet de recherche en génomique « GENi » qui nécessite la collecte Ě͛ƵŶ
grand nombre Ě͛ĠĐŚĂŶƚŝůůŽŶƐ (2000 Trotteurs, 2000 Pur-Sang et 2000 Selle Français) qui seront génotypés de
façon anonyme, ů �͛ƌƚŝĐůĞ 4 du RLG a été amendé.
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2018 2019 2020 2021 2022 2023 2024 2025 24/25

2 ans 2 392 2 438 2615 2736 2848 2722 2840 2751 -3,1%

3 ans 1 821 1816 1848 1668 1618 1677 1659 1604 -3,3%

4 ans 143 159 149 130 100 112 166 168 +1,2%

5 ans et + 7 4 9 5 5 6 4 5 +25%

Total 4 363 4 417 4614 4539 4571 4517 4669 4528 -3%



BAREME 2026 PAS DE CHANGEMENT PAR RAPPORT AU BAREME 2025

2 ans (M) 3 ans (L) 4 ans (K) 5 ans et + (J et +)

Période Attelé Monté Période Attelé Monté Période Attelé Monté Période Attelé Monté

Janv.
à 

Mars
рҁспҁҁф рҁсрҁҁ

Janv. 
à 

Juin
рҁршҁҁ рҁршҁҁф

Janv. 
à 

Déc.
рҁрцҁҁф рҁрчҁҁ

Avril 
à 

Sept.
рҁспҁҁ рҁспҁҁфMai 

à 
Oct.

рҁсрҁҁ рҁсрҁҁф

Juillet 
à 

Déc.
рҁрчҁҁ рҁрчҁҁф

Oct. 
à 

Déc.
рҁршҁҁ рҁршҁҁфNov. 

à 
Déc.

рҁспҁҁф рҁсрҁҁ
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Evolution 2024-2025 : 
Basse Normandie : -2 réunions, - 6 courses, - ϲϯ�ƉĂƌƚĂŶƚƐ�Ğƚ�н�ϭϮ�ϬϬϬ�ĞƵƌŽƐ�Ě͛ĂůůŽĐĂƚŝŽŶƐ
Cabourg : +1 réunion, +5 courses, + 90 partants et + 164 500 euros
Caen : Même Nb réunions, -1 course, - 161 partants et ʹ 20 000 euros

REUNIONS COURSES PARTANTS
ALLOCATIONS 
OFFERTES

attelé Monté Total courses Total
Moy par 
course K euros Moyenne

BASSE-NORMANDIE
(hors Caen Cabourg) 153 1 096 160 1 256 17 050 13,57 20 354 16 205

CABOURG 28 166 59 225 3 003 13,35 5 339 23 731

CAEN 28 162 63 225 3 092 13,74 5 368 23 800

TOTAL METROPOLE 1 497 9 798 1 346 11 144 142 881 12,82 257 931 23 145
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PROJET DE RECHERCHE 2022 ʹ 2025
« GÉNOMIQUE FILIÈRE » 

TRANSITION CONTROLES DE FILIATION PAR MICROSATELLITES PAR SNP

OFFRE DE NOUVELLES OPPORTUNITES 

NOUVEAU PROJET GENI EN 2026
28
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� « PUCE à ADN » 

Plaques 384

� Phénotype ;ĞŶƐĞŵďůĞ�ĚĞƐ�ƚƌĂŝƚƐ�ĐĂƌĂĐƚĠƌŝƐƚŝƋƵĞƐ�ŽďƐĞƌǀĂďůĞƐ�Ě͛ƵŶ�ŝŶĚŝǀŝĚƵͿ�= Génotype + Environnement 

30 % Génétique
70% Environnement

- Elevage
- Alimentation
- Santé
- Entraînement
- (WF«



GENOME = Gros livre de 
2,7 milliards de pages

KŶ�Ɛ͛ŝŶƚĠƌĞƐƐĞ�ĂƵǆ�ƉĂŐĞƐ�ĚŝĨĨĠƌĞŶƚĞƐ�
ĞŶƚƌĞ�ŝŶĚŝǀŝĚƵƐ�Ě͛ƵŶĞ�ƉŽƉƵůĂƚŝŽŶ�

=> marques page 

Pour faciliter la lecture : 
Choix et extraction des 
pages marquées pour 

refaire un « mini » livre

99% du livre identique 
entre individus !

Succession de 2,7 milliards bases de ů �͛�E
4 Bases = 4 lettres

= ..AACCGCCTGAATAAGAGCTGCTA..

= « Puce SNP » = choix ciblé de marqueurs SNP
de 10 000 à 800 000 selon ů͛ƵƚŝůŝƐĂƚŝŽŶ souhaitée

Pour Génomique Filière 60 000.

Marqueurs SNP
(Single Nucleotid Polymorphism)
Plusieurs milliers dans le génome

individu 1    ..AACTGAATA[A]GAGCTGCTA..
individu 2    ..AACTGAATA[C]GAGCTGCTA..

LE GENOTYPAGE, LA PUCE À ADN ET LES MARQUEURS SNP

Réf. Armelle Govignon. Ingénieure de Recherche Ifce



�Z��d/KE��͛hE��Wh���&Z�E��/^��ͨ SUR MESURE » AVEC 60 000 SNP 
(MUTUALISATION = BAISSE DES COÛTS)

60000 SNP :

-Environ 300 pour CT 
filiation
-Gènes maladies
-Gènes couleurs
-DMRT3 Trot
-Marqueurs GenoTrot
(WF«
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OBLIGATOIRE :

CONTRÔLE DE 
FILIATION

FACULATIF:

GENOTYPAGE Résultats  
Gènes majeurs et marqueurs 

« GenOtrot »

Coût supplémentaire pour 
ů͛ĠůĞǀĞƵƌ�ǀŽůŽŶƚĂŝƌĞPLUS DE STOCKAGE DE 

SANG MAIS
STOCKAGE INFO 

GENOMIQUE

BASE DE DONNEES NATIONALE SECURISEE 
MULTI RACES

Accès IFCE, ELEVEURS et OS
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Mesure
Qualific

ation

Gains 
attelé 2 

ans

Gains 
attelé 3 

ans

Gains 
attelé 4 

ans

Gains 
attelé 
5-10 
ans

Gains 
monté 
3 ans

Gains 
monté 
4 ans

Gains 
monté 
5-10 
ans

Longévité 
: Nb de 

courses de 
5 à 10  ans

Marqueurs GenoTrot 0.7 1.7 1.3 1.2 0.8 1.6 -0.6 -0.0 1.9
Indice Génomique 63 57 55 56 57 53 54 54 67
CD 0.95 0.70 0.94 0.94 0.92 0.87 0.88 0.86 0.84

Score 
% courses non 
disqualifiées 3 

ans 

% courses non 
disqualifiées 4 

ans 

% courses non 
disqualifiées 5-

10 ans 

Profil ambleur 
sans être fautif Ne galope pas Pas d'autres 

défauts 

Marqueurs GenoTrot 1.3 1.5 1.2 -0.1 1.9 2.8 

Indice Génomique 56 55 60    

CD 0.91 0.91 0.89    
 

Exemple Cheval 1 : Gains supérieurs à 1 000 000 euros. Disqualifié seulement dans 8% de ses courses (principalement en tout début de 
ĐĂƌƌŝğƌĞͿ͘�E͛Ă�ĐŽƵƌƵ�ƋƵ͛ă�ů͛ĂƚƚĞůĠ͘
Génotype DMRT3 AA 
Indice Génomique Performances +57 (Moyenne population +50)         Indice Génomique Allures +57 (Moyenne population +50)
Performances Allures

Moyenne de la population « haute » (échantillon meilleur que la population globale) : Moyenne gains chevaux 
qualifiés de notre échantillon = 173716 euros. Moyenne gains génération des B nés en 2011 qualifiés: 55666 euros



Exemple Cheval 9 : Environ 10 000 euros gains en fin de carrière. Couru 39 fois Disqualifiée 13 fois

Génotype DMRT3 AC 

Indice Génomique Performances +41                                                                Indice Génomique Allures +46

Performances                                                                                                          Allures
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En attendant  2027 et génotypage lors du contrôle de filiation 
par SNP. Possibilité de participer au projet GENi.
2 options :
- Sans rendu de résultat. (Gratuit participation volontaire)
- Avec rendu de résultats (DMRT3/Marqueurs GenOtrot et

Index génomique) dans ce cas participation financière de 70
euros TTC


